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Doplnéni hodnoceni, pfipominky, dotazy:

Student se zabyval analyzou dvou nejéastgji v biomedicing uzivanych metod identifikace haplotypii, Pro
Jejich implementaci bylo tfeba porozumét dané problematice. Teoreticka &ast je zpracovana piehledns, i
kdyZ nékteré véty jsou interpretovany "krkolomng&". Ani terminologie neni zcela ujednocena. V praci lze

v

nalé 3 . sérologicka uroveii
molekulérni typizace..." & "... diivodem, prod high resolution nevyuzivam, je vysoka slozitost a obtizna
zpracovatelnost NMDP kéda.").

Vlastni €ast implementace a analyzy Clarkova a EM algoritmu je srozumitelna. Autor v praci vyuzil pro
ilustraci ptistupi pseudokédu, uvedl konkétni piiklady vEetn€ ukazek vystupt danych algoritmii. Provedl
shrnuti pro cely datovy soubor, véetn& porovnani obou metod identifikace haplotypi a to jak z hlediska
korektnosti ziskanych vysledki, tak z hlediska algoritmické sloZitosti a implementa&ni naro&nosti.
Bohuzel vsak uvedené zavéry nejsou v nékterych pfipadech podloZeny fakty, coZ vyrazn& sniZuje jejich
srozumitelnost a bez hlubokych znalosti problematiky nelze ovéfit jejich spravnost.

Vzhledem k vy3e uvedenému préci hodnotim velmi dobfe.

Pozn: Shoda pfi kontrole plagitorstvi byla niZsi nez 5%, Jednalo se o &asti defini¢niho typu se spravné
uvedenou citaci.

Otazky:
1. Kdy je mozné s naprostou presnosti identifikovat konkrétni haplotypy?

2.V préci méte uveden popis nizkého a vysokého rozliseni molekularng genetické typizace, ale vyuZivate
i pojem stfedni. Vysvétlete dany pojem.

3. Jaky je rozdil mezi genetickou rekombinaci a mutaci? Ktery z vami implementovanych algoritmi by
byl pro dané piipady vhodné&jsi a prog?
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