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Doplnéni hodnoceni, pfipominky:

Studentka se v pribchu prace veénovala velmi detailnimu popisu metod sekvenovani. Tyto metody
rozebirala do dostateCnych detaildi, nicméné 1 pfes velmi odborny text, byla dand problematika velmi
srozumitelnd a jasné vysvétlend. Déle pak studentka rozebirala parametry jednotlivych metod jako je
presnost a cena. Datovym formatim se vénovala dostate¢né s popisem jejich vyuziti a
vyhod/nevyhod.Veskera popisovand tvrzeni jsou citovana a diskutovana nadprimérmé v porovnani s
jinymi pracemi. Prace je celkove velmi dobte koncipovana, logicky strukturovana a kvalitné napsana. Jako
jediné mensi negativum vidim chybéjici diskuzi metody sekvenovani pomoci technologie firmy MGI.

Dotazy

1) Muzete definovat, v jakych aplikacich RNA analyz (¢i analyz prepsanych cDNA) je vzdy lepsi vyuzit
standardni Illumina metodiky a kdy je vzdy nutné vyuzit long-read metodiky?2) Stupniuje se narocnost
vytvareni vlastnich bioinformatickych pipelines se stupiiujici se pokrocilosti technologii anebo je to spise
naopak a bioinformaticka feSeni jsou nejvice nadrocna pro nejstarsi typy sekvenovani jako je Sangerovo
sekvenovani?
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