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Uvod do problematiky,

DNA sekvenovani - metody,

Motivace, Cile prace, Metodologie, Reserse,

Rozdéleni datové pipeline do 4 krok{ + Zavér,

Je skutecné tomu tak, Ze druha fadka formatu FASTA obsahuje samotnou nukleotidovou sekvenci?

V jakych aplikacich RNA analyz je vzdy lepsi vyuzit standardni sekvenovaci techniky a kdy je nutné vyuzit long-read
metodiky?

Stupnuje se narocnost vytvareni vlastnich bioinformatickych pipelines se stupnuijici se pokrocilosti technologii anebo je to
spiSe naopak a bioinformaticka reSeni jsou nejvice naro¢na pro nejstarsi typy sekvenovani jako je Sangerovo
sekvenovani?
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